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KARAR

Tarim ve Orman Bakanhigi (Evcil Hayvan Genetik Kaynaklari Tescil Komitesi)’ndan:
EVCIiL HAYVAN GENETIiK KAYNAKLARI TESCIiL KOMITESi KARARI

KARARNO: 1

KARAR TARIHi: 26/12/2018

BASVURU SAHIBI: Tarimsal Arastirmalar ve Politikalar Genel Miidiirliigii (TAGEM)

BASVURUYA KONU TURLER: Tanimlar1 morfolojik 6zellikleri, biyolojik 6zellikleri, genetik ézellikleri ve diger
ozellikleri ekte belirtilmis olan Efe Arist (Apis mellifera Anatoliaca) ve Gokgeada Arisinin (Apis mellifera Anatoliaca) tescil
edilmesine,

KULLANIM AMACI: Damizlik ve ar1 iiriinleri

HUKUKI DAYANAK: 22/12/2011 tarihli ve 28150 sayili Resmi Gazete’de yayimlanan “Evcil Hayvan Genetik
Kaynaklarinm Tesciline Iliskin Y&netmelik”

KARAR: Evcil Hayvan Tescil Komitesi 2018 Y1l1 Olagan Toplasinda alinan kararlar:

1 - Tescil igin basvurulan, Ayvacik Ati tescil kriterleri acisindan irk, tip, yoresel tip ve ekotipleri olarak
tanimlanabilecek yeterli kriterler ve verilere sahip olmadigindan tescili uygun goriilmemistir.

2 - Tescil igin bagvurulan, Bat1 Ege Arisi ekotipinin ismi degistirilerek ‘‘Efe Aris1’’ ekotipi olarak tescil edilmistir.

3 - Tescil i¢in bagvurulan, Gokgeada Arist ‘“Gokgeada Arist’” ekotipi olarak tescil edilmistir.

4 - Tescil i¢in bagvurulan, Mugla Arst tescil kriterleri agisindan 1rk, tip, yoresel tip ve ekotipleri olarak
tanimlanabilecek yeterli kriterler ve verilere sahip olmadigindan tescili uygun goriilmemistir.

5 - Anadolu-T et¢i tavuk hattinin tescil kriterleri agisindan 1rk, tip, yoresel tip ve ekotipleri olarak tanimlanabilecek
yeterli kriterler ve verilere sahip olmadigindan tescili uygun goriilmemistir.

6 - 2017 yilinda yapilan Evcil Hayvan Genetik Kaynaklar1 Tescil Komitesi olagan toplantisinda ‘‘Trabzon Zerdava
Kopegi bilgilerinin bu agsamada tescil i¢in yeterli olmadigi, tescil agisindan bir sonraki toplantiya sunulmak iizere alt
komiteden tekrar rapor istenmesine’” karar1 alinmis olup, bu karar geregi hazirlanan alt komite raporuna gére 1rkin tescili igin
daha fazla aragtirmaya ihtiya¢ oldugu belirtildiginden bu asamada tescili uygun goriilmemistir.

EKLER ASAGIDADIR...



EK-1: Efe Anist Ekotipi

Tiird

Bal Arst (Apis mellifera Anatolica)

Irki

Efe Arisi Ekotipi (Apis mellifera A.)

Yayiima Alani

Bati Ege, Gilney-Bau Marmara ve Bau Akdeniz bslgeleri (Cam
bals Giretim alanlari)

MORFOLOJIK OZELLIKLERI

Karu Orta bitytkliiktedir,

Kitin Rengi Agik kahverengiden koyu kahverengine
K1l Ortiisit isci arilarm kil ortiisii kahverengi ve gri, erkek arilarin kil rengi

. - | sar1 ve siyah arasindadir.

Kiibital Indeks 2.45£0,149

Dil Uzunlugu, mm 6,05+0,21 mm orta uzunluktadir.

T3+T4 Genisligi, mm 4.813+0,371

On Kanat Uzunlugu, mm 8,643£0,075
Arka Bacak Uzunlugyu, mm 7.381=0,122

Metatarsus indeksi 58,10+1,78

Kil Uzunjugu, mm

TOrt.: 0,29-0,47(0,34+0,06)

Tomentum Indeksi

1,62+40,27

DAVRANIS VE FIZYOLOJIK OZELLIKLERI

Miza¢

Orta derecede uysaldir.

Gelisme

Kulugka performansi yitksektir. [lkbaharda gelisme hizi gok

yitksektir. Agustos ayina kadar petek igler. Kendini ¢am balina
hazirlar.

Kendi bolgesinde kislama yetenegi iyidir. Az mevcutla bile
bahara gikabilir.

Kiglama Yetenegi

Hastalhiklara Dayanma Nosemaya dayamklidir.

Opul Verme Egilimi O3ul egilimi dustkdr.

Propelis Kullanma Propolis kullanma egilimi donem ihtiyacina gore artar ya da

azalr.
Yagmacibik Egilimi Yagmacihk egilimi gok disiikedr.
Sagirma T | Duskri.

Diger Ozellikleri Pamuk, aygicegi, ari otu(faselya), okaliptiisten ve bdlgedeki
dogal floradan polen ve nektar toplama yetenegi yiiksektir. Cam
ve sedir florasmi ¢ok iyi kullanir ve bal tretimi yliksektir. Petek
isleme hiz1 yiiksektir. Mayis, Haziran ve Temmuz aylarinda her
bslgede buyiik gelisme gosterir. Ozellikle polen ve ar siitt
iiretiminde kullamimasi ¢ok uygundur,

Morfometrik Ozellikler

r Ege
Balarisi drnekleri
Bacak Karakterleri Ortalama | Std. Sapma
Femur Uzuniudu 2,488 0,037
Tibia uzuniugu 2,982 0,067
Metatarsus uzuniugu 1,911 0,041
Metatarsus genisligi 1,110 0,032
Toplam bacak uzuniugu 7,381 0,122
Metatarsus genislikfuzunluk orani (%) 58,165 1,811
Kanat karakterieri " Ortalama Std. Sapma
On kanat uzunlugu 8,643 0,075




| On kanat genisligi

2,886 0,034

I On kanat genislik/uzunluk orani (%) 0,334 0,003
| Kibital A uzunlugu 0,499 0,020
‘ Kibital B uzunlugu 0,241 0,013
I Kibital indeks degeri 2,115 0,149
Tergit 2 rengi (Osiyah-9sart) 6,347 0,532
Tergit 3 rengi (Osiyah-9sart) 5,267 0,425
Tergit 4 rengi (Osiyah-9san) 4,359 0,317
On kanat A4 agis| 32,842 1,100
On kanat B4 agisi 101,675 2,392
On kanat D7 acisi 100,883 1,833
On kanat E9 agisi 18,442 0,610
On kanat G18 acis! 91,996 1,500
On kanat J10 agiss 54,657 1,979
On kanat J186 acist 88,470 1,836
On kanat K19 agis) 76,359 1,748
On kanat L13 agist 14,695 0,730
On kanat N23 agist 87,198 1,659
On kanat 026 acisi 40,725 2,438

| Arka kanat Kanca (Hamuli) sayisi 21,608 0,713

Aynigim Fonksiyon Analizi ile Bati Ege balarisi populasyonunun diger

balansi ile olan dagihm grafigi
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Genetik Ozellikleri:

mtDNA COI-COIll intergenik hdlgesi: 1 haplotip

Haplotip 1:

TTGAACTTARGATTCAAATATAAAGTATTTTTAAACT TTTATTAAART T TCCCACTTAATTCATATTAATTTARAA
AATAARATTAATAACAATTTTTAATAAAATAAATAATTARTTTTATT TP TATATTGAATTTTARATTCAATCTTALA
GATTTAATCTTTTTATTAAAATTAATAAATTAATATAARATARAACAAAATATAACAGAATATATTTATTAAAATT
TAATTTATTARAATTTCCACATGATTCATAT T TATAT TTCARGAAT CAAATTCATATTATGCTGATAATTTAATTT
CATTTCATAATATAGT TATAATART TATTAT TATAAT TTCARCATTARCTGTATATATTATTTTAGATTTATTTAT
AAACAAATTTTCARATTTATTTTTAT TAARAAATCATAATATIGAAATTATTTGAACAATTATTCCAATTATTATT
CTATTAATTATTTGTTTTCCATCAT TAAARAT T TTATAT TTAATTGATGARAT TGTARAATCCTTTTTTTTCAATTA
AATCRATTGGTC

mtDNA Sitokrom B (Cyt-B) bolgesi: 4 haplotip

Haplotip 1:
TGAGGACAAATATCATATTGAGGTGCAACAGT TATTACTAATCT I TTATCAGCAATTCCTTATATTGGTGATACAA
TTGTATTATGAATTTGAGGTGGAT TTTCAATTAATAATGCTACAT TARATCGATTTTTTTCTTTACATTTTATTTT
ACCATTATTAATTTTATTTATAGTTATTCT TCATTTATTTGCCTTACATTTARCTGGATCATCTAATCCTCTTGGA
TCAAATTTTAATAAT TATARARATTTCATTTCATCCATAT T TTTCAATTAAAGATCTTTTAGGATTTTATATCATCT
TATTTATCTTTATATTCATTAATTTTCAATTTCCATATCATTTAGGAGATCCAGACAATTTTAAAATTGCARATCC
AATAAATACTCCAACTCATATTAAARCCTGAATGATATTTCCTATTTGCATATTCAATTTTACGAGCAATTCCTAAT
AAMAT

Haplotip 2:

TGAGGACARATATCATATTGAGGTGCAACAGT TATTACTAATCTTTTATCAGCAATTCCTTATATTGGTGATACAA
TTGTATTATGAATTTGAGGTGGATTTTCAATTARTAATGCTACATTABATCGATTTTTTTCTTTACAT T TTATTTT
ACCATTATTAATTTTATTTATAGT TATTCTTCATTTATTTGCCTTACAT T TAACTGGATCATCTAATCCTCTTGGA
TCAAATTTTAATAATTATAAAATT TCATTTCATCCATATTTT TCAATTARAGATC T TTTAGGATTTTATATCATCT
TATTTATCTITTATATTCAT TAATTTTCAATTTCCATATCATTTAGGAGATCCAGATAATTTTAAAATTGCAAATCC
AATAAATACTCCAACTCATATTAAACCTGAATGATACTTCCTAT T TGCATAT TCAATTTTACCAGCAATTCCTAAT
ARAT

Haplotip 3:

TGAGGACARATATCATATTGAGGTGCAACAGTTATTACTAATCTTT TATCAGCAATTCCTTATATTGCTGATACAA
TTGTATTATGAATTTCAGGTGGATTTTCEATTAATAATGCTACATTARATCGATTTTTTTCTTTACATTTTATTTT
ACCATTATTAATTTTATTTATAGTTATTCTTCATTTATTTGCCTTACATTTAACTGGATCATCTAATCCTCTTGGA
TCARATTTTAATAATTATABAATTTCATTTCATCCATATTTTTCAATTAAAGATCTTTTAGGATTTTATATCATCT
TATTTATCTTTATATTCATTAATTTTCAATTTCCATATTATT TAGGAGATCCAGATAATTTTAAARTTGCAAATCC
AATAAATACTCCAACTCATATTAAACCTGAATGATACTTCCTATTTGCATATTCAATTTTACGAGCAATTCCTAAT
AMAT

Haplotip 4:

TGAGGACAAATATCATATTGAGGTGCAACAGT TATTACTAATCTTTTATCAGCAATTCCTTATATTGGTGATACAA
TTGTATTATGRATTTGAGGTGGAT TTTCAATTAATAATGC TACATTARATCGATTTTTTTCTTTACATTTTATTTT
ACCATTATTAATTTTAT TTATAGTTATTCTTCATTTATTTGCCTTACATTTAACTGGATCATCTAATCCTCTTGGA
TCAAATTTTAATAAT PATARAATTTCATT TCATCCATATTTTTCAAT TAAAGATCTTTTAGGATTTTATATCATCT
TATTTATCTTTATATTCATTAATTTTCAATTTCCATATCATT TAAGAGATCCAGACAATTTTARAATTGCAAATCC
AATAAATACTCCAACTCATATTAAACCTGAATGATATTTCCTATTTGCATATTCAATTTTACGAGCAATTCCTAAT
ARAT



mtDNA Sitokrom Oksidaz | {COl) bdlgesi: 4 haplotip

Haplotip 1:
FTGTTACTAGTCATGCATTCCTAATAATTTTTTTTATAGTTATACCAT TTTTAAT TCCAGGAT TTGGAAATTGGCT
TATTCCTTTARTACTAGGAT CACCTGATATAGCATTCCCCCGAATAAATAATATTAGATTTTGATTACTTCCTCCE
TCATTATTTATACTTTTATTAAGARRTTTATT TTATCCAAGACCAGGAACTGGATGARCAGTATATCCACCATTAT
CAGCATATTTATATCATTCTTCACCTTCAGTAGATTTTGCAAT TTTTTCTCTTCATATATCAGGAATTTCCTCAAT
TATAGGATCATTARACTTAATAG T TACAATTATARTAATARARAATTTTTCTATAAATTATGACCARATTTCATTA
TTTCCATGATCAGTTTTTATTACAGCAATTTTATTARTTATATCATTACCTGTAT TAGCTGGAGCARTTACTATAC
TATTATTTGATCGAAATTTTARTACATCATTTTTCGAT CCTATAGGAGETGGAGATCCARTTCT T TATCAACATTT
ATTTTGATTITTTGGTCATCCAGAAGTTTATAT TTTAAT TTTACCTEEATTTCGATTAAT CTCTCATATTGTAATA
AATGARRGAGGAAAARAAGAAATTTTTGG I AAT T TAAGAATARTTTATGCAATAT TAGGAATTGCGAT TTCTAGGTT
TTATTGTTTGAGCACATCACATAT T TACAGTCGGATTAGATGT TGATACTCGAGCATATTTTACT TCAGCAACAAT
AATCATTGCTGTACCAACAGGAATTABAGTTT T TAGATGATTAGCAARCTTAT CATGGTTCARAAT TARART TARAT
ATTTCAATTTTATGATCACTAGGTTTTATTATACTAT T TACTATTGGTGGATTAACAGGARTTATATTATCAARTT
CTTCTATTGATATTATTCTTCATGATACATATTACGTTGTTG

Haplotip 2:
TTGTTACTAGTCATGCATTCCTARTART TTTT T T TATAGTTATACCATTTTTAATTGGAGGAT TTGGAAATTGGCT
TATTCCTTTAATATTAGGATCACCTGATATAGCATTCCCCCGRAATARATAATATTAGATTTTGATTACTTCCTCCE
TCATTATTTATACT TTTATTAAGAAATTTATTTTATCCAAGACCAGGAACTGGATGAACAGTATAT CCACCATTAT
CAGCATATTTATATCATTCTTCACCTTCAGTAGATTTTGCAAT T TTTTCTCTTCATATATCAGGAATTTCCTCRAT
TATAGGATCATTARACTTAATAGTTACAATTATAATAATAAAAAATTTTTCTATAAAT TATGACCAAATTTCATTA
TTTCCATGATCAGTTTTTATTACAGCAATTTTAT TAATTATATCATTACCTGTATTAGCTGGAGCAATTACTATAC
TATTATTTGATCGARATTTTAATACATCATTTTTCCATCCTATAGCAGGTGGAGAT CCAATTCT T TATCAACATTT
ATTTTGATTTTTTGETCATCCAGAAGTTTATAT TTTAATTT TACCTGEATTTGCATTAATCPTCTCATATTGTAATA
AATGAAAGAGGAARDAAAGAAATTTTTGGTAATTTAAGAATAATTTATGCANTAT TAGGAATTGGATTTCTAGGTT
TTATTGTTTGAGCACATCACATATTTACAGTCGGATTAGATGTTGATACTCGAGCATATTTTACTTCAGCAACAAT
ARTCATTGCTGTACCAACAGGAATTARAGT TTTTAGATGAT TAGCARCTTATCATGGTTCARAAT TAARAT TARAT
ATTTCAATTTTATGATCACTAGGTTTTATTATACTATTTACTATTGETGCRT TAACAGGAATTATATTATCARATT
CTTCTATTGATATTATICTTCATGATACATATTACGTTGTTG

Haplotip 3:
TTGTTACTAGTCATGCATTCCTAATAATTTT T TTTATAGTTATACCATTTT TAAT TGGAGCAT TTGCAAATTGACT
TATTCCTTTAATACTAGGATCACCTGATATAGCATTCCCCOGAATAAATAATATTAGATTTTGATTACTTCCTCCC
TCATTATTTATACTTTTATTARGAAATTTATTTTATCCARGACCAGGAACTGGATGAACAGTATATCCACCATTAT
CAGCATATTTATATCATTCTTCACCTTCAGTAGATTTTGCAATTTTTTCTCTTCATATATCAGGAATTTCCTCAAT
TATAGGATCATTAAACTTAATAGTTACAAT TATAATBATAAARAATTTTTCTATARATTATGACCARATTTCATTA
TTTCCATGATCAGTTTTTATTACAGCAATTTTATTAATTATATCATTACCTGTATTAGCTGGAGCAATTACTATAC
TATTATTTGATCGAAATTTTAATACATCATTTTTCGATCCTATAGGAGGTGGAGATCCAATTCTTTATCAACATTT
ATTITGATTTTTTGGTCATCCAGARAGTTTATATTTTAATTTTACCTGGATTTGGATTAATCTCTCATATTGTAATA
AATGAAAGAGGAARAAAAGAAATTTTTGCTAAT TTAAGRATAATTTATGCAATATTAGGAATTGGAT TTCTAGGTT
TTATTGTTTGAGCACATCACATATTTACAGTCGGATTAGATGT TGATACTCGAGCATATTTTACTTCAGCAACAAT
AATCATTGCTGTACCAACAGGAAT TAARGTTTTTAGATGATTAGCAACTTAT CATGEGTTCAAAATTAAAATTAAAT
ATTTCAATTTTATGATCACTAGGTTTTATTATACTATTTACTATTGGTGGATTAACAGGAATTATAT TATCAAATT
CTTCTATTGATATTATTCTTCATCATACATATTACGTTETTG

Haplotip 4:
TTETTACTAGTCATGCATTCCTAATAAT TT TT T TTATAGTTATACCAT TTTTAATTCGAGGATTTGCAAATTGGCT
TATTCCTTTAATACTAGGATCACCTCATATAGCATTCCCCCGAATARATAATATTAGATTTTGAT TACTTCCTCCC
TCATTATTTATACTTTTATTAAGAAATTTATTTTATCCAAGACCAGGAACTGGATGAACAGTATATCCACCATTAT
CAGCATATTTATATCATTCTTCCCCTTCAGTAGATTTTGCARTTT TTTCTCTTCATATATCAGGARTTTCCTCAAT
TATAGGATCATTAAACTTAATAGTTACAATTATAATAATAAAAAATTTTTCTATAARTTATGACCAAATTTCATTA
TTTCCATGATCAGTTTTTATTACAGCAATTTTATTAATTATATCATTACCTGTATTAGCTGGAGCAATTACTATAC
TATTATTTGATCGAAATTTTAATACATCATTTTTCGATCCTATAGGAGGTGGAGATCCAATTCTTTATCAACATTT
ATTTTGATTTTTTGETCATCCAGRAGTTTATATT T TAATTTTACCTGGATTTGGATTAATCTCTCATATTGTAATA
AATGAAAGAGGAARAAARGAAATTTTTGGTAATTTAAGAATAATTTATGCAATATTAGGAATTGGATTTCTAGGTT
TPATTGTTTGAGCACATCACATATTTACACTCGGATTAGATCTTGATACTCGAGCATATTTTACTTCAGCAACAAT
AATCATTGCTGTACCAACAGGAATTARAGT T T T TAGATGATTAGCAACT TATCATGGTTCAAAATTAARATTAAAT
ATTTCAATTTTATGATCACTAGGTTTTATTATACTATTTACTATTGGTGCATTAACAGGAATTATATTATCAARTT
CTTCTATTGATATTATTCTTCATCATACATATTACGTTGTTG




Mikrosatelit Lokus-alel frekanslan: 6 lokus 45 alel

A24 Ap55 Ap81
Alel Frekans | Alel Frekans | Alel Frekans
90 0.0120 169 0.1408 | 123 0.0062
94 0.0181 171 0.5728 | 127 0.0864
96 0.0241 173 0.1845 | 129 0.0432
98 0.3554 175 0.0291 | 131 0.0926
100 0.5663 177 00388 | 135 0.7284
102 0.0241 183 0.0340 | 137 0.0432
Hexp 05514 | Hexp. 0.6145 | H exp. 0.4496
Hobs 05663 |H obs. 0.7282 | H obs. 0.4074
B124 A113 A28
Alel Frekans | Alel Frekans | Alel Frekans
206 0.0321 | 208 0.0051 | 131 0.1505
208 0.0064 | 222 0.0101 {133 0.7767
210 0.0064 | 224 0.0707 | 135 0.0631
216 0.0192 | 226 0.2980 | 137 0.0097
218 0.1731 |} 228 0.1919
220 0.5385 | 230 0.1869 | H exp. 0.3700
222 0.0513 232 0.0556 | H obs. 0.3981
224 0.0256 | 234 0.0404
226 0.0256 | 236 0.1010
228 0.0641 | 238 0.0101
230 0.0321 | 240 0.0303
234 0.0256

H exp. 0.8184
Hexp.  0.6689 H obs. 0.8586
Hobs, 0.7051




EK-2: Gokgeada Ansi Ckotipi

Tiri

Bal Arist (Apis meliifera L.)

Irki

Gokgeada Arisi Ekotipi

Uluslararast Ads

Yerel Adi/ Adlari

Gokgeada arist

Yayima Alam

Canakkale 11i Gokceada ada alani

Verim Yonii

Yiksek tireme, iyi bal verimi

MORFOLOJIK OZELLIKLERI

Vilcut Yapist Genel Tanimi {ri viicut yapist (Ty+T,).

Vicut Ortii Rengi

Siyah kitin, siyah scutellum, gri renkli uzun kil 6rttisit

Deri Rengi

Siyah kitin tizeri gri kil Srtiisii

Bir cift birlesik (petek) goz
Gézler | Ust kisminda 3 adet ocelli adi verilen basit gz
]
! g 10 segmenten olugan 2 adet anten
=
: E Antenler | Koku alma, tat alma ve dokunma gbrevleri
|-
= -
S Ust dudak (labrum), bir ¢ift iist ¢ene (mandibul), bir ¢ift alt ¢ene (maxilla) ve alt
fe) dudaktan (labium) olusmustur
wy
§ Maxilla ve labium birleserek hortum seklindeki dili (proboscis) olusturur
Af1z [Yalayici-emici tipte agiz yapisi
{ Dil Uzunlugu, mm-Uzun dil yapist 6.422
6 segmentden olusan 3 ¢ift bacak (coxa (cx), trochanter (tr), femur (fm), tibia
(tb), tarsus (tar) ve pretarsus (PTar))
Yiirtime, tutunma, temizlik, polen ve propolis toplama gorevleri
Bacaklar
Arka bacak uzunlugu, mm 7.934
= Metatarsal indeks (MG/MUx100) 55.236
no_-; On ve arka olmak iizere iki ¢ift kanat | Kanat uzunlugu (KaU), mm |8.486
= . v
- Ugma ve havalandirma gorevi Kanat genisligi (KaG), mm 2.893
=
18 Kanatlar 5 Ay |32.866° Lis 115.989° | Ko | 74.662° | Kiibital a,mm | 0.484
© £
= 1 Bajionore | o |52536° | Gy, |89.480° | Kitbital bmm |0.226
3
F & R
£ ogp) Do 1020360 1 I89436° O3 |36.538° | Kiibital indeks a/b
2 =
= - z
= | Eo |19.058° Ni; | 88.180° 2.188
= >R -
Q&




Ergin ardarin abdomenlerinde 9 segment | Sindirim, i¢c organlari, mum salgt bezleri, |

KARIN (ABDOMEN)

iTomentum indeks (TT), (Ta/Th)

bulunur Nasanov bezi, igne
Ugiincii sternit genisligi (S:G), mm 2.823

Bal mumu salg bezleri Mumaynast uzunlugu (MSU), mm 1.639
Mumaynast genigligi (MSG), mm 2.342
Mumaynalari aras1 mesafe (MAM), mm | 0.352
Altiner sternit uzanlugu (SgU), mm 2.679
Altnct sternit genigligi (8:G), mm 3215
Sternum indeks (S61), (S6U/S6Gx100) 83.452

Ugiincil tergit genisligi (T3), mm 1.984

Dérdiincii tergit genisligi (T4), mm 1.953

Vitcut buytikliagi (T5.T,), mm 3.937

Ikinci tergit rengi (T,R), Skala 6.615

Ugtingii tergit rengi (T3R), Skala 6.787

Dardiingii tergit rengi (T,R). Skala 3.831

Kil uzunlugu (Ku), mm 0.283

Kege bant genisligi (Ta), mm 1.186

Parlak zemin genisligi {Tb), mm 0.296

3478

DAVRANIS OZELLIKLERI

Hizl gelisir

Giiglii koloniler olusturur

Yiiksek miktarda mum iiretir

Ogul egilimi yiiksek

Hirginhik davranst vitksek

Bal yapma vetenegi yitksek. Mugla, Anadolu, Trakya ve Kafkas arisindan daha fazla bal tGretir

Ana anlarinin yumurtlama kapasiteleri yitksektir.




